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Biyoenformatik ve Hesaplamali Biyoloji

Nedir?

Calisma Kagidi

Biyoenformatik, biyolojik verilerin analizinde bilgisayar bilimleri ve istatistik yontemlerini
kullanirken, hesaplamali biyoloji bu verileri kullanarak biyolojik sistemlerin modellerini olusturur ve
simulasyonlar yapar.

Sorular

1. Asagidakilerden hangisi biyoenformatik ve hesaplamali biyolojinin bir uygulamasi
DEGILDIR?

A) Gen dizilerini analiz etmek

B) Protein yapisini tahmin etmek

C) Yeni bir ilac molekull sentezlemek

D) Biyolojik aglari modellemek

2. Biyoenformatik'te sikca kullanilan bir ara¢ olan BLAST'In acilimi nedir?

A) Biological Logic Analysis System Tool

B) Basic Local Alignment Search Tool

C) Bioinformatics Laboratory and Analysis Software

D) Big Data Logic and Sequence Tool

3. Hesaplamali biyolojinin temel amaci, biyolojik sistemleri anlamak i¢in hangi yéntemi
kullanmaktir?

A) Laboratuvar deneyleri yapmak
B) Mikroskop altinda incelemek

) Bilgisayar modelleri ve simulasyonlar olusturmak
) Biyolojik ornekleri toplamak

. Gen dizileme verilerini analiz etmek icin biyoenformatik araclari nasil kullanihr?
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5. Bir proteinin U¢ boyutlu yapisini tahmin etmek icin hesaplamali biyoloji yéntemleri nelerdir?
6. Sistem biyolojisinde biyoenformatik ve hesaplamali biyoloji nasil entegre edilir?

7. Tanimla: Biyoenformatik'in temel amaci nedir?

8. Tanimla: Hesaplamali Biyoloji'nin odak noktasi nedir?
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. Tanimla: BLAST nedir ve ne icin kullanilir?
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Cevap Anahtan

1. C) Yeni bir ilagc molekull sentezlemek — Yeni bir ilagc moleklll sentezlemek daha ¢ok kimya ve
farmakoloji alanina girer; biyoenformatik ve hesaplamali biyoloji bu sirecte veri analizi ve
modelleme ile destek olabilir ancak ana uygulama alani degildir.

2. B) Basic Local Alignment Search Tool — BLAST, 'Basic Local Alignment Search Tool' anlamina
gelir ve biyolojik dizilerin karsilastiriilmasinda yaygin olarak kullanilir.

3. C) Bilgisayar modelleri ve simUlasyonlar olusturmak — Hesaplamali biyoloji, biyolojik sistemlerin
davranislarini ve isleyisini anlamak icin bilgisayar modelleri ve simUlasyonlardan yararlanir.

4. 1. Ham dizileme verileri elde edilir. 2. Biyoenformatik yazilimlari (6rn. BLAST) kullanilarak bu
diziler referans genomlarla karsilastirilir. 3. Varyantlar, mutasyonlar ve genetik isaretleyiciler
belirlenir. 4. Elde edilen bilgilerle gen fonksiyonlari ve evrimsel iliskiler hakkinda cikarimlar yapilr.

5. 1. Amino asit dizisi elde edilir. 2. Molekller modelleme ve simulasyon yazilimlari (6rn. Rosetta,
AlphaFold) kullanilir. 3. Enerji minimizasyonu ve molekuler dinamik simulasyonlari ile olasi yapilar
belirlenir. 4. Tahmin edilen yapilar deneysel verilerle karsilastirilarak dogrulanir.

6. 1. Gen ekspresyonu, protein-protein etkilesimleri gibi buyUtk 6lcekli biyolojik veriler toplanir. 2.
Biyoenformatik araclari ile veriler filtrelenir ve anlamh érintdler aranir. 3. Hesaplamali modeller
(6rn. ag modelleri, diferansiyel denklemler) ile sistemin dinamigi simule edilir. 4. SimUlasyon
sonuclari biyolojik hipotezleri test etmek ve yeni deneyler tasarlamak icin kullanilir.

7. Biyolojik verileri analiz etmek ve yorumlamak icin bilgisayar bilimleri ve istatistiksel yontemleri
kullanmak.

8. Biyolojik sistemlerin modellenmesi, similasyonu ve bu modeller araciligiyla anlasiimasi.

9. Basic Local Alignment Search Tool; nikleotit veya protein dizilerini veritabanlarindaki diger
dizilerle karsilastirmak icin kullanilir.
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