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DNA Dizileme Teknikleri Nedir?

Calisma Kagidi

DNA dizileme teknikleri, bir DNA molekulindeki adenin (A), timin (T), sitozin (C) ve guanin (G)
bazlarinin sirasini belirlemek icin kullanilan cesitli ydontemlerdir.

Sorular

1. DNA dizilemenin temel amaci nedir?
) Proteinleri sentezlemek

) NUkleotit sirasini belirlemek

) HlUcre boélinmesini kontrol etmek

) RNA'y1 DNA'ya cevirmek

. Sanger dizileme yonteminin dezavantaji nedir?
Cok yuksek verimlilik

Dusuk maliyet

Dusuk verimlilik ve 6lceklenebilirlik sorunlari
Hizli sonuc verme

. NGS teknolojileri hangi alanda devrim yaratmistir?
Sadece temel genetik arastirmalar

Genomik, transkriptomik ve epigenomik gibi alanlarda
Sadece hastalik teshisi

Molekiler modelleme
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4. Sanger Dizileme (Zincir Sonlandirma Yontemi) nasil calisir?
5. Yeni Nesil Dizileme (NGS) tekniklerinin temel prensibi nedir?
6. Tanimla: Sanger Dizileme

7. Tanimla: Dideoksinukleotitler (ddNTP)

8. Tanimla: Yeni Nesil Dizileme (NGS)

Notek ile bu konuyu Al hocayla, Apple Pencil ile calis:
https://apps.apple.com/app/id6766946341



Boun | U bounlu.com/learn/tr/molecular-biology/dna-sequencing-techniques

Cevap Anahtan

1. B) NUkleotit sirasini belirlemek — DNA dizileme, DNA molekultindeki A, T, C, G bazlarinin sirasini
belirleme islemidir.

2. C) Dusuk verimlilik ve 6lceklenebilirlik sorunlari — Sanger dizileme, 6zellikle buyuk dlcekli
projeler icin verimlilik ve hiz acisindan ginimuzdeki NGS tekniklerine gére daha dezavantajhidir.

3. B) Genomik, transkriptomik ve epigenomik gibi alanlarda — NGS'nin yUksek verimliligi ve
maliyet etkinligi, genomik, transkriptomik, epigenomik ve metagenomik gibi bircok alanda
kapsamli arastirmalara olanak tanimistir.

4. 1. DNA polimeraz, primer ve dort deoksinukleotit trifosfat (ANTP) ile birlikte, her bir baz icin
modifiye edilmis bir dideoksinukleotit trifosfat (ddNTP) iceren bir reaksiyon ortami hazirlanir. 2.
DNA polimeraz, yeni DNA zincirini sentezlerken, rastgele bir ddNTP zincire dahil oldugunda zincir
uzamasi durur. 3. Farkli uzunluklardaki DNA fragmanlari, bazlarina gére ayrilir (genellikle jel
elektroforezi ile) ve en sonunda baz sirasi belirlenir.

5. 1. DNA parcalanir ve her parcaya adaptor dizileri eklenir. 2. Bu parcalar, paralel olarak
milyonlarca kez ¢ogaltilir (amplifikasyon). 3. Her bir cogaltma sirasinda, bazlarin eklenmesi gercek
zamanl olarak floresan sinyalleriyle izlenir. 4. Elde edilen bUyuk veri setleri, bilgisayar
algoritmalari ile birlestirilerek tam DNA dizisi olusturulur.

6. Zincir sonlandirma prensibine dayanir. Tek bir DNA molekulintn dizilenmesi icin uygundur.
7. DNA sentezini durduran, 3' hidroksil grubuna sahip olmayan nukleotitlerdir.

8. Yuksek verimli, paralel dizileme yontemlerini ifade eder. Genom capinda analizler icin kullanilir.
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